
  12  كد درس

  بيوانفورماتيك پزشكي  نام درس

   دكتري تخصصي ژنتيك پزشكي  دوره تحصيلي

و  نياز پيش دروس
  يا همزمان

  ندارد

  كل  عملي  نظري  درس نوع

  51  34  17  ساعت آموزشي

  واحد عملي) يك واحد نظري +  يكواحد (  2  تعداد واحد درسي

در مطالعات مـرتبط بـا علـوم     Omixبيوانفورماتيكي آناليز داده هاي  آشنايي با مفاهيم پيشرفته و روش هاي  اهداف كلي

  پزشكي

انتظار مي رود دانشجو در پايان اين دوره، با انواع داده هاي اميكس در مطالعات مرتبط با علوم پزشكي آشـنا    شرح درس

بدانـد. تفـاوت   و مزايا و معايب نسبي هـر يـك را    High throughputشود. روش هاي نوين توليد داده هاي 

و مزايا  و معايب نسبي هريـك را بدانـد. بـا مراحـل گونـاگون       sequencingبا روش هاي  Arrayروش هاي 

و مفاهيم كلي ژنتيـك جمعيـت را بدانـد و بتوانـد از منـابع اطلاعـاتي آن        آناليز داده هاي اميكس آشنا باشد

باشـد. بـا پـروژه     GWASيج يك مطالعـه  را بشناسد. قادر به تحليل نتا GWASاستفاده كند. مراحل اصلي 

آشنا باشـد. مطالعـات    ENCODEو  1000Genomeو  HapMapهاي تاثير گذار حوزه ژنوميكس از جمله 

post-GWAS     را بشناسد و بتواند يـك مطالعـه محـدودpost-GWAS       را طراحـي كنـد. بـا چـالش هـا و

 واند راه حل مناسب هر مشكل را ارائه دهد.ملاحظات آماري فراروي آناليز داده هاي اميكس آشنا باشد و بت

  رئوس مطالب نظري  محتواي درس

  يشجره نامه و چند ژن) با روش هاي مطالعات دوقلوها  Heritability  studyبررسي توارث (  -1

  linkage Disequilibriumو  پي: هاپلوتاتيجمع كيژنت -2



  Expression Quantitative Trait Loci (eQLTs) مطالعات  -3

  و آناليز پيوستگي  High throughput genotypingروش هاي   -4

  Genome Wide Association Studies (GWAS)مقدمه اي بر  -5

  WGSو  WESمقدمه اي بر آناليز داده هاي  -6

  و آناليز داده هاي آن   RNA Sequencing –Microarrayمطالعات ترانسكريپتوم از  -7

و ... آناليز ChiP-Seq  ،Hi-C  ،DNA seqدر ژنوم ، مانند  regulatory elementsمطالعات مربوط به  -8
  داده ها و دسترسي به داده هاي موجود در ديتابيس ها

9- Encyclopedia of DNA Elements, ENCODE Project  

  Multiple Testingملاحظات آماري در آناليز داده هاي اميكس، متا آناليز،  -10

11- Bioinformatics for proteomics  

12- CRISPR-Cas bioinformatics  

  رئوس مطالب عملي

  آناليز پيوستگي -1

  GWASآناليز  -2

  آشنايي با محيط لينوكس -3

  WGSو  WESآناليز  -4

  Rآشنايي با  -5

  آناليز داده هاي ترانسكريپتوم -6

و استفاده از اين داده ها در و ...  ChIPو دسترسي به داده هاي ترنسكريپتوم و  ENCODEآشنايي با  -7
  ديتابيس ها

  CRISPR-Casپروژه عملي در بيوانفوراتيك  -8

 آشنايي با نرم افزارها در آناليز آماري داده هاي اميكس و متا آناليز -9



  برگزاري كلاس با رويكرد سخنراني و مشاركت دانشجويان   راهبرد آموزشي

 Human Genome Epidemiology, 2nd Edition, Muin Khoury, 2010 ‐1  منابع مورد استفاده

2‐ A Statistical Approach to Genetic Epidemiology: Concepts and 
Applications, with an e-Learning Platform, 2nd Edition, Andreas Ziegler, 
2010 

3‐ Genetic Epidemiology, M. Dawn Teare, 2011 

4‐ Bioinformatics in the Post-Genomic Era: Genome, Transcriptome, 
Proteome, and Information-Based Medicine, Jeffrey Augen, 2004 

5‐ From Genes to Genomes: Concepts and Applications of DNA 
Technology 3rd Edition, Jeremy W. Dale, 2011 

 موزشيآحضور و مشاركت در كليه برنامه هاي  -1  وظايف دانشجو

  در طول ترم ليف هاي محولهانجام تك -2

نحوه ارزشيابي 
  دانشجو

  و آزمون عملي آزمون تشريحي

 


